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“El limite de una computadora es la inteligencia del programador.

Autor desconocido

“¢Hasta donde quieres llegar hoy?”
Microsoft

Las particulas se asocian para formar dtomos, los dtomos se asocian en moléculas,
las moléculas en macromoléculas, éstas en células, luego en tejidos, 6rganos,
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RESUMEN
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Area de Estudio: Evolucién Molecular

Propésito y Método del Estudio: Para hacer reconstrucciones evolutivas, la Paleontologla, ia
Embriologia y la Bioquimica han estado proporcionando datos muy importantes. Sin
embargo, &l desarrolio de la Biologia Molecular ha proporcionado una nueva herramienta
para la evolucidn: Las secuencias de DNA y de amincacidos de los genes. Los genes
mas adecuados para realizar las reconstrucciones flogenéticas son aquelios que tienen
una amplia representacion entre las especies a estudiar. La hormona del crecimiento
(GH) se ha encontrado en lodos los vertebrados estudiados a la fecha, con 58
secuencias nucieotidicas completas reportadas mas 26 en secuencias aminoacidicas, la
GH cuenta con un nUmero adecuado de material para estudiar su evolucidn, Sin
ambargo, los reportes son principaimente de especiea de interds industrial mas que
cientifico, al disponer de nueavas secuencias de GH de especies de GOrdenes no
estudiados, se podrian preciser las reconstrucciones filogendticas. Nos propusimos
disefiar varios oligonuciedtidos: iniciadores que permitan amplificar por PCR el gen de la
GH y una sonda para tamizar bancos genéticos. Para eso, diseflamos una metodologia
de busqueda de secuencias consenso analizando todos los oligonuciedtidos de las
socuencias on cuestion basada on dos etapas, la primera, calficando cada
oligonuciadtido con el mimero promedio de nuciedtidos iguales a cada secuencia; y la
segunda, evaluando los oligonucledtidos mejor calificados en la primera etapa con
férmulas especificas propias de los ensayos de PCR o de hibridacion.

Contribuciones y Conclusiones: Logramos encontrar un fragmento aitamente conservado en
todas las secuencias de GH, miamo que sirvid de base para el disefio de una sonda. La
utiidad de la sonda fue demostrada experimentalimente en ensayos de hibridacion. La
region conservada coincide con una de Ias regiones que intervienen en la unién a su
receptor y esta aitamente conservada a lo largo de los vertebrados. Se logrd disefiar
iniciadores para ampiificar por PCR el gen de la GH de diferentes drdenes de vertebrados
y se comprobd el desempefio de un juego amplificando, clonando y secuenciando el gen
de la GH de jirafa. La metodologia disefiada para el astudio del gen de la GH, se puede
aplicar a cuaiquier secuencia genética y el andlisis se facilité automatizando el proceso
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