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RESUMEN

Juan Carlos Gémez De |a Fuente Fecha de Graduacién: Noviembre, 2001

Universidad Autonoma de Nuevo Ledn
Facultad de Medicina Veterinaria y Zootecnia

Titulo del Estudio : DETERMINACION DEL NUMERO DE VARIANTES Y
FRECUENCIAS GENICAS DE 8 MICROSATELITES
DE ADN EN LAS RAZAS BRAHMAN Y BRANGUS
EN EL NORESTE DE MEXICO.

Numero de paginas: 81 Candidato para el grado de Maestria en
Ciencias Veterinarias con especialidad
en Produccion Animal

Area de Estudio : Biotecnologia Animal

Propésito y Método del Estudio : En Genética animal, actualmente se utiliza la determinacién de marcadores polimérficos en
el ADN Namados microsatéliies como una forma imeproducible y exacta de identificar individuos. La variabilidad de
estos marcadores genéticos son inicos para cada individuo por lo que al conocer su genotipo se facilita su
nentﬁménm para posteriormente establecer el grado de relacion familiar con otros individuos de una determinada
poblacion.

Para establecer un panel do marcadores iitiles en la determinacién de parentesco es necesario reafizar un
andlisis que determine los mas polimdrficos, por ello en esla tesis planieamos el objetivo de conocer el nimerc de
variantes y frecuencias genicas de 8 microsatélites recomendados por la Sociedad Intemacional de Genética Animal
en las razas bovinas Brahman y Brangus perntenecientes a la pablacion del Noresta de México, para dar origen a un
banco de informacién genética que oriente al adecuado uso de los marcadores mas informativos con el fin de
identificar individuos y realizar pruabas de paterrwdad en la progenie de reproductores de alto rendimiento.

A partir del ADN obtenido de sangre y de semen de los individuos sujetos al estudio, se amplificaron 8
marcadores genéticos mediante la técnica de Reaccidn en Cadena de la Polimerasa, lo cual pemitid establecer la
respectiva frecuencia génica y polimorfismo de cada uno de ellos dentro de la poblacién sujeta al estudio. El ADN se
obluvo medianie la utiizacién del método de desalado, haciendo una modificacién en nuesire laboratoric para el
aislamiemnto de ADN a partir de semen.

La calidad cuantitativa del ADN obtenido se verificd por comparacién con diluciones de fago lambda de
concentracidn conocida mediante corrimiento en gel de agarosa al 0.8%.

Los microsatélites fueron amplificados en grupo mediante programas de PCR miiltiple, verificandose los resullados
por comparacion con un marcador de peso molecular con fragmentos de 100 a 1000 pb, visualizindolo mediante
trasiluminacion ultra violeta de los fragmentos tefiidos con bromuro de etidio en el aparato fotodocumentador Fluor S
Mutti Imager y la utilizacidn del programa computacional Mutlianalyst de Bio-Rad.

La resolucion de los fragmentos amplificados se realizd mediante electroforesis vertical en el secuenciador
automético ABI PRISM 373A de Perkin Elmer, en el [aboratonio de Biopatologia Velerinaria de ka Universidad de
Texas A&GM, ubicada en College Station, Tx.

En base a los resultados obtenidos en los pardmetros de frecuencia génica, heterocigosidad y polimorfismo, se logré
inferir que los marcadores mas informativos dentro del panel analizado para la raza Brahman fueron el BM 2113, &f
SPS 115, el ETH 10, ef ETH 225, el TGLA 122 y el TGLA 227; mientras que en la raza Brangus fueron los
marcadores BM 2113, SPS 115, ETH 3, ETH 10, ETH 225 y TGLA 227. La probabilidad de exclusion obtenida,
considerando estos marcadores, fue de 0.993 y 0.999 para las razas Brahman y Brangus respectivamente.

Los marcadares que no fueron suficientemente informalivos y que se recomienda su remplazo fueron el ETH 3 para
la raza Brahman y el TGLA 122 para |a raza Brangus, asi como el BM 1824 para ambas razas.

Contribuciones y Concluslones : Los resuliados oblenidos nos permitieron determinar los marcadores mas informativos
dentro del panel analizado, lo cual facilita su ulilizacién con sequridad en andlisis genealdgicos, dado que los valores
de probabilidad de exclusién definen esla herramienta de identificacién de individuas ¢omo la mejor altemativa en el
cantrol genaaldgico de una poblacién de bovings, en sustitucion del método tradicional de lipificacién sanguinea; sin
embargo se recomienda continuar la investigacion con otros microsatélites que resulten de mayor aplicacién para
sustituir los menos polimdrficos obtenidos en este estudio.
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